N

N

Trois années de suivi par barcoding ADN des especes de
gastéropodes terrestres présentes dans des sites envahis
par le plathelminthe Obama nungara
Mathis Ventura, Shaneze Noél, Nicolas Mazuras, Lise Dupont, Virginie Roy

» To cite this version:

Mathis Ventura, Shaneze Noél, Nicolas Mazuras, Lise Dupont, Virginie Roy. Trois années de suivi
par barcoding ADN des espéces de gastéropodes terrestres présentes dans des sites envahis par le
plathelminthe Obama nungara. ID-ADN 2024 - IADN pour identifier et suivre la biodiversité:
avancées, méthodes et données pour la recherche, les collections et les politiques publiques, Nov 2024,
PARIS, France. hal-04956072

HAL Id: hal-04956072
https://hal.science/hal-04956072v1
Submitted on 19 Feb 2025

HAL is a multi-disciplinary open access L’archive ouverte pluridisciplinaire HAL, est

archive for the deposit and dissemination of sci-
entific research documents, whether they are pub-
lished or not. The documents may come from
teaching and research institutions in France or
abroad, or from public or private research centers.

destinée au dépot et a la diffusion de documents
scientifiques de niveau recherche, publiés ou non,
émanant des établissements d’enseignement et de
recherche francais ou étrangers, des laboratoires
publics ou privés.

Distributed under a Creative Commons Attribution 4.0 International License


https://hal.science/hal-04956072v1
http://creativecommons.org/licenses/by/4.0/
http://creativecommons.org/licenses/by/4.0/
https://hal.archives-ouvertes.fr

Trois annéees de suivi par barcoding ADN des especes |
de gasteropodes terrestres presentes dans des sites S

envahis par le plathelminthe Obama nungara W g e
% JEES paRis/&
. \ . . . o o e \4\\.‘\_}/’/%\\\
Mathis VENTURA, Shaneze NOEL, Nicolas MAZURAS, Lise DUPONT & Virginie ROY
Universite Paris Est Creteil, Sorbonne Université, CNRS, INRAE, IRD, iEES Paris, 94010 Creteil Cedex, France
. . . PARIS (75) Toit potager PUTEAUX (92) Avenue plantée
Introduction et objectifs ; .
Parmi les nombreux impacts documentés pour les especes exotiques envahissantes . .
figure la régression des especes indigenes. La caracterisation et le suivi des " ’
communautes natives dans les sites envahis representent un defi lorsque les :
caracteres morphologiques externes ne permettent pas l’identification des especes. - 4
Le barcoding ADN, quand il est associe a des bases de donnees solides et verifiees, . .
permet alors des inventaires rapides et fiables. Dans le cadre du projet ANR EILBREVANNES (04) Jarci A ROCHELLE (17) i
PLATWORM, les communautés de gasteropodes terrestres (limaces et escargots) de 12 °
espaces verts urbains francais envahis par le predateur exotique Obama nungara ) )
(Platyhelminthe, Geoplanidae) ont ete caracterisées grace a un suivi de trois ans, = 2
combinant identification morphologique et barcoding ADN. ; :
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’analyse de delimitation des especes avec la méthode ASAP (Puillandre et al. 2021") :
basee sur les 348 sequences COIl obtenues sur ’ensemble des sites met en evidence - ;
42 MOTUs pour 34 morpho-especes (Figure 1). Alors que 8 morpho-especes sont = = ~—

subdivisees en 2 ou 3 MOTUs, suggerant par exemple des lignées cryptiques, D.
reticulatum et D. agreste, ainsi que D. invadens, D. panormitanum et L. maximus,
especes distinguees morphologiquement, sont regroupees en un seul MOTU. Le
nombre d’especes observees, issues de la synthese morpho-moleculaire, varie de 4 a
19 especes selon les sites (Figure 2).

Conclusion et perspectives

L’analyse morphologique compléetée par le barcoding ADN a permis d’etablir un bilan des especes de limaces et d’escargots
presentes sur les 12 sites envahis par le plathelminthe Obama nungara. Ces données pourront étre mises en relation avec les
especes de gasteropodes identifiees par metabarcoding ADN dans les contenus digestifs du plathelminthe et avec les proies
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Figure 2. Nombre d’especes issues de la synthese

morpho-moléculaire, par campagnhe et

)

de gastéropodes terrestres echantillonnées sur
chacun des 12 sites pour les 6 campagnes, 1 :
Automne 2021, 2 : Printemps 2022, 3 : Automne
2022, 4 : Printemps 2023, 5 : Automne 2023, 6 :

Printemps 2024

vers de terre consommees (voir POSTER Noel et al.), afin d’identifier de potentielles préferences alimentaires.
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