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3. Des lignées dérivées de populations sous contraintes caractéerisées pour étre
utilisées en géniteurs

Une population constituée a partir de 31 blés synthétiques pollinisateurs de Isengrain-ms (male stérile) et Charger-ms

a eté soumise a des contraintes biotiques ou abiotiques chez chaque partenaire pendant 3 ans:
Sécheresse (« Phéno3C »), Germination sur pied (aspersion), Carence azotée, Bas Niveau d’Intrants, Rouille jaune (contamination), septoriose (contamination), pression multi-maladies
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—> Géniteurs potentiels identifiés .
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v' Meilleure compréhension des mécanismes en jeu

v’ Plusieurs stages d’étudiants réalisés (P. Plasse, H. Bas, C. Yvonnet, A. Albert, A. Ténart)

v’ Publication : Banouh M., Armisen D., Bouguennec A., Huneau C., Dia Sow M., Pont C., Salse J. et Civan P. (2023) Low impact of polyploidization on the
transcriptome of synthetic allohexaploid wheat. BMC Genomics 24, 255. https://doi.org/10.1186/s12864-023-09324-2

v Nombreuses analyses encore a réaliser a partir des données collectées et autres publications envisageables
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