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Apicomplexa Ciliophora Hilomonadea Ochrophyta

Bacteria Conosa Katablepharidophyta Opalozoa

Centroheliozoa Cryptophyta Lobosa Perkinsea

Cercozoa Dinoflagellata Mesomycetozoa Pseudofungi

Chlorophyta Discoba Metamonada Sagenista

Choanoflagellida Fungi Metazoa Streptophyta

Chrompodellids Haptophyta Non affiliés Telonemia
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Contexte : Au cours des dernières décennies, notre compréhension de la 
diversité microbienne dans les écosystèmes a beaucoup progressé notamment 
avec l’avènement des méthodes de séquençage de nouvelle génération et des 
approches -omics. Ces dernières ont permis de compléter l’arbre des 
eucaryotes en mettant en évidence une majorité d’espèces unicellulaires.

Objectif : En milieu lacustre, même si la diversité taxonomique de ces 
eucaryotes tend à être mieux connue, leur fonction ainsi que leur rôle au sein 
des écosystèmes sont encore à déterminer. Une étude de métabarcoding, 
couplée à une étude de traits, a alors été réalisée dans un lac modèle (i.e. le lac 
Pavin) afin de déchiffrer la diversité taxonomique et d’en inférer la diversité 
fonctionnelle.

Traits étudiés : 
Mode d’ingestion 
Motilité 
Polarité 
Forme 
Symétrie 
Présence de spicule 
Stade parasitaire 
Stade de résistance 
Couverture de la cellule 
Présence de chloroplaste 
Taille maximale et minimale 
Capacité à former des colonies
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Séquençage gène 
ARNr 18S V4

32 amplicons Bibliographie
Analyse de traits fonctionnels 

(Ramond et al., 2018)

Analyse de diversité 
pour chacune des 

zones

Analyse de distance (Gower), 
clusterisation et mise en évidence 

de groupes fonctionnels
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Diversité fonctionnelle

Saprotrophes

Pseudofungi : 0.5%

Mesomycetozoa : 1.6%

Fungi : 97.9%

Telonemia : 1.8%
Opalozoa : 1.3%

Metamonada : 3.2%

Katablepharidophyta : 2.1%

Dinoflagellata : 9%

Ciliophora : 74.6%

Chrompodellids : 0.8%

Choanoflagellida : 4.4%

Cercozoa : 1.6%
Centroheliozoa : 0.8%

Hétérotrophes

Non mobiles Mobiles

Streptophyta : 5.3%

Ochrophyta : 25.7%

Chlorophyta : 69.1%

Ochrophyta : 4.8% Haptophyta : 3.8%

Dinoflagellata : 46.1%

Cryptophyta : 1.2%
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Phototrophes
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Perkinsea : 2.7%

Mesomycetozoa : 0.5%
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Le paramètre oxygène influence les communautés eucaryotes unicellulaires du lac Pavin. Celui-ci découpe la colonne d’eau en deux zones 
caractérisées par une diversité taxonomique ainsi que des stratégies métaboliques distinctes. La zone oxique favorise les phototrophes 
mobiles et les parasites tandis que les saprotrophes et les phototrophes non mobiles sont plus abondants dans la zone anoxique. 
Cette étude a permis d’appréhender un peu mieux le rôle des eucaryotes unicellulaires en milieu lacustre. Pourtant, une part non 
négligeable de la diversité fonctionnelle de ces organismes reste encore inconnue notamment dans la zone anoxique (28.9%). 
Dans ce contexte, des analyses supplémentaires (i.e.   méta-transcriptomique, ... ) permettront de compléter ces résultats. 
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