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a résistance aux meédicam antiparasitaires, ¢ )mme l'ivermectine (IVM), est un probleme pour |'agriculture
et la santé mondiale. Pour y remédier, il est crucial de trouver de nouvelles cibles contre cette résistance. Les

récepteurs nucléaires chez les nématodes parasites jouent un role clef dans ce phénomene. Nous avons Nématode
montré que le récepteur NHR-8, qui contréle |'équilibre lipidique, influence aussi la résistance a I'lVM. Cela en

fait une cible prometteuse pour améliorer |'efficacité des médicaments existants.
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Conclusion :

> Geénes dérégulés chez la souche résistante a I'lVM dans les neurones a l'interface du ver avec son environnement

> Détoxication : Les pgp ont régulées par I'’exposition a I'lVM et semblent I’étre par NHR-8

» Le métabolisme des sphingolipides pourrait étre une voie importante dans la résistance a I'lVM régulée par NHR-8




