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Développement d’'un protocole de co-extractions transcrlptomlques et métabolomiques pour la caracterisation des

photogranules oxygéniques
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métabolomique et transcriptomique.

Contexte

“ Méthodologie développée : proposer un protocole de co-extractions réalisées a

'Toxalim (Research Center in Food Toxicology), Toulouse University, INRAE, ENVT, INP-Purpan, Toulouse, France
2 MetaboHUB-MetaToul, National Infrastructure of Metabolomics and Fluxomics, Toulouse, France
3 INRAE, Univ. Montpellier, LBE, 102 Avenue des étangs, F-11000 Narbonne, France
4TBI, Universite de Toulouse, CNRS, INRAE, INSA, Toulouse, France

(agrégats microbiens photosynthétiques compacts et sphériques) afin de les utiliser pour
les substituer a terme au procédé de boues activées pour la dépollution des eaux usées.

“* Développer de nouvelles méthodologies de couplage des analyses multi-omiques dans des séries longitudinales.

partir d'un homogénat commun adapté a la fois aux analyses
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% Mesure de la concentration d’ARNs :

o Concentration supérieure a 100 ng/pl
o Ratios 260/230 et 260/230 > 1.8.
“ Mesure de l'intégrité des ARNs : RIN > 7 et profils similaires.
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En amont, les photogranules sont exposés a la lumiere pendant 1 nuit /
pour assimiler tout le carbone puis conservés pendant 2 heures dans ~ ACP des données RMN sur les
'obscurité pour désactiver |'activité des bactéries.

spectres agueux

hétérotrophes.
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Matériel de départ : Lots de 50 photogranules de diametre moyen de
800 pm soumis a des cycles de lumiere et d'obscurité, en présence ou non
de substrats carbonés = stimulation des activités photosynthétiques et/ou

200 échantillons prélevés a différents temps, congelés a l'azote liquide
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Principal component #1 (R2=55.6%)

“ QC bien regroupés.
% Pas de séparation nette
entre les différentes séries.
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'analyse multi-omique de données longitudinales.
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\\ masque de l'information dans cette partie du spectre. /N puis stockés a -80°C avant extraction =» 1,5 semaine d’extraction /)
e Conclusions et perspectives 2

“ Validation d'un protocole de co-extractions de métabolites et d’ARNs totaux a partir d'un échantillon unique de 50 photogranules (environ 6 mg de masse
seche). En effet, la qualité des spectres RMN obtenus et des ARNs ainsi que leur concentration étaient satisfaisantes.

» Perspectives : utilisation des ARNs totaux en métatranscriptomique ainsi que l'intégration des données métabolomiques et transcritpomiques pour
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