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Retraitement des données
substances interdites chez les animaux de production. La métabolomique est apparue comme Skyline

une alternative intéressante aux approches ciblant les résidus de ces substances en ce gu’elle

Calcul de la valeur de
prédiction Y

Y=-0,912.(Aire M1) +
0,445.(Aire M2) + 0,366.(Aire M3)

permet de révéler des biomarqueurs d’effets. En particulier, un modele de classification

impliquant le suivi de 3 biomarqueurs révélés par approche non-ciblée (LC-HRMS, gradient de

S o

Préparation d’échantillon
25 min), a été établi pour le dépistage l'utilisation de B-agonistes chez les bovins [1, 2]. En Filtration a 10 kDa

effet, la valeur de prédiction (Y) permet de statuer quant au caractere conforme ou suspect de
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 La colonne Luna OMEGA Polar permet d’analyser I'ensemble des biomarqueurs d’intérét tout en améliorant
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I"analyse ciblée des biomarqueurs et adaptée a I'analyse haut débit d’échantillon.
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