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Plan

- Contexte de la science ouverte

- Pourquoi nous en sommes arrivés a développer madbot ?
- Qu’est-ce que c’est madbot ?

- La suite du projet
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Qui sommes-nous ?

® ]
CIFB el
INSTITUT FRANCAIS DE ' BIOINFORMATIQUE FRANCE

o

IFB igb

INSTITUT FRANCAIS DEY BIOINFORMATIQUE

Julien Seiler
IR CNRS
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Directeur des Systemes
d’Information (IGBMC)

Co-Responsable de
I"Infrastructure Nationale de
Calcul (IFB)

Chef de projet Madbot
(IFB & IGBMC)
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Qui sommes-nous ?
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Thomas Denecker
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Co-Responsable
“Développement et
déploiement logiciel”

Chef de projet Madbot

Formateur sur la
thématique FAIR
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Science ouverte

Contexte
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De plus en plus de données

Obama the warrior
Th € Misgoverning Argentina

Economist The economic shift from West to East

Genetically modified crops blossom
The rightto eat cats and dogs

The data deluge

AND HOW TO HANDLE IT: A 14-PAGE SPECIAL REPORT

/IFB el

FRANCE

Data is the new oil
Clive Humby

Data is the new oil? No: Data is the new solil.
David Mccandless

Madbot - ODATIS - 12 mars 2024
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La Science Ouverte dans la vraie vie

Evolution of storage quotas in TB La réalité du déluge de données a I'lGBMC
Institut de Génétique et de Biologie Moléculaire et Cellulaire
1200
o0 42 équipes de recherche
570 chercheurs, ingénieurs et doctorants
Passage de 60TB a 2,2PB en 12 ans

Depuis 2018, 'augmentation moyenne des besoins de
w00 stockage est de 24To par mois.

800

600

Seulement 30%* des données stockées concernent des
projets actifs

200

22
22

(=]
NN €
h

ceegrgeeregeie e Les chercheurs accumulent les données sans stratégie de

conservation a long terme
*Estimation basée sur un sondage aupreés des équipes de recherche IGBMC en 2020
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La Science Quverte dans la vraie vie

W ENA

European Nucleotide Archive

https://www.ebi.ac.uk/ena/browser/about/statistics

Et c’est pareil dans PRIDE, SRA,...
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Runs growth
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Recommandations de I'UNESCO pour la science ouverte LS

Sclentific
publications hardware

scientific
knowledge

OPEN
SCIENCE

UNESCO Recommendation on Open Science, nov 2021

https://unesdoc.unesco.org/ark:/48223/pf0000379949.locale=en
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Objectif : rendre la recherche accessible a tous

= Pas seulement l'acces a la connaissance
elle-méme

= Tout le processus de création et de
dissémination de celle-ci

= La possibilité de réutilisation

= Quverture au dialogue avec tous les
acteurs, interdisciplinarité

= Engagement de et vers la société

Madbot - ODATIS - 12 mars 2024 9
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Les ambitions de la Science ouverte

- Démocratiser I'acces aux savoirs

- Rendre la science plus cumulative, plus
fortement étayée par les données, plus
transparente Publications Données

- Augmenter l'efficacité de la recherche
en évitant de dupliquer les efforts, en
ré-utilisant des données ou du matériel

scientifique
. , . e pe Cahiers de
- Favoriser les avancées scientifiques et laboratoire
I’innovation
- Favoriser la confiance des citoyens dans
la science

L L ]
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Pour ne plus revivre ¢ca

70 %

des analyses en biologie
experimentale ne sont

pas reproductibles

L °
CIFB el
" TUT FRANCAIS DE\ BIOINFORMATIQUE FRANCE

HAVE YOU FAILED TO REPRODUCE
AN EXPERIMENT?

Most scientists have experienced failure to reproduce results.

® Someone else’'s @ My own

Chemistry

Biology

Physics and
engineering

Medicine

Earth and
environment

Other

80 100%

Monya Baker, 2016

Madbot - ODATIS - 12 mars 2024
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Le cadre juridique

Les données de la recherche sont des informations publiques : @
e Principe d'ouverture par défaut et de libre utilisation (Loi Lemaire - LPRN {=3 ~

2016)
e Principe de gratuité (Loi Valter 2015) :
o Seule une liste fermée d’administrations peuvent fixer des redevances de
réutilisation (IGN, Météo France)
o Articulation possible avec le dépot de brevets et d’autres formes de
valorisation

« aussi ouvert que possible,
aussi ferme que nécessaire »

L N
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Deux plans nationaux pour la Science Ouverte

EX
MINISTERE
DE LENSEIGNEMENT . . . . . . .
SUPERIEUR Premier plan national pour la science ouverte : poser les principes de la science
ET DE LA RECHERCHE
ouverte
DeUXi‘eme Plan national ..........................................
pour la science Megures .............
ouverte
Mettre en ceuvre Créer Recherche Data Promouvoir I'adoption
I'obligation de diffusion Gouy, la plateforme d‘une politique de
des données de recherche nationale fédérée données sur I'ensemble
financées sur fonds des données du cycle des données
publics de la recherche de la recherche, pour

GENERALISER
LA SCIENCE OUVERTE
EN FRANCE 2021-2024

2018-2021 2021-2024

Deuxieéme plan national pour la science ouverte : périmétre étendu aux
algorithmes et codes sources et déclinaisons thématiques

les rendre faciles a trouver,
accessibles, interopérables
et réutilisables (FAIR)

[ ]
%/_":B E’(XF‘ Madbot - ODATIS - 12 mars 2024
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Un écosystéme au service du partage et de 'ouverture des données de la recherche

REPUBLIQUE
FRANCAISE

Liberté
Egalité

Fraternité

recherche.data.gouv.fr

Objectifs

Soutenir les équipes de recherche dans leur
travail de structuration des données pour les
rendre Faciles a trouver, Accessibles,
Interopérables, Réutilisables (FAIR)

Devenir un service de I'European open science
cloud (EOSC), offrant un acces au patrimoine
des données partagées et ouvertes de la
recherche pour favoriser leur réutilisation

® °
IFB el
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CENTRES DE REFERENCE THEMATIQUES
diffusent les bonnes pratiques

UN ECOSYSTEME AU SERVICE

DU PARTAG,E ET DE L,OUVERTURE et les standards internationaux
DES DONNEES DE RECHERCHE ge gestion, tr'a‘itemlen( et diffusion
es d ées dans leurs d ines

Recherche Data Gouv ./ scientifiques respectifs.

est un e'cosystéme unique, IIIs con’}pletgntlm(r;y et soutiennent
composé de femmes et d’hommes e atefiersce adonnice.

qui ont décidé de mettre en commun
leurs expertises, pour accompagner a
les équipes de recherche. R HN Huma-Num'

DO ks 4, DATAR
ATELIERS DE LA DONNEE . . @5 Sraeuy // TERRA
19 en proximité géographique des équipes

de recherche pour leur apporter
une premiére expertise dans la gestion
raisonnée des données de recherche.

MDD N e EIFB

CENTRES DE RESSOURCES

4 complétent |'accompagnement
local par des services en ligne
et des formations.

%4

ENTREPOT PLURIDISCIPLINAIRE

une solution souveraine de
publication pour le partage
et l'ouverture des données
aux communautés qui ne

/ disposeraient pas encore
d’un entrepot thématique
reconnu.

.....

4 CENTRES DE REFERENCE ETABLISSEMENTS

Y| a destination de leurs équipes de

proposent depuis plusieurs années
un accompagnement propre 3 1
leurs orientations de recherche et

CATALOGUE

pour repérer et signaler les données
déja partagées ou ouvertes grace a
un entrepdt thématique francais ou

¢ recherche complétent I’écosystéme L 2
international.

de Recherche Data Gouv.

\?
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La vie d’un projet

Montage de projet

Paragraphe sur la
gestion des données

Budgéter la science

ouverte (APC, data
manager, stockage, ...)

® °
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Début de projet

Mise en place d'un
plan de gestion des
données (PGD)

— (B

Pendant le projet Fin du projet
Gestion des données Partage des données
suivant les principes “aussi ouvert que

FAIR possible, aussi fermé
que nécessaire”
Mise a jour du PGD
Entrep6ts de données

Open Access des
publications

Madbot - ODATIS - 12 mars 2024 15



La vie d’un projet

Montage de projet

Paragraphe sur la
gestion des données

Budgéter la science

ouverte (APC, data
manager, stockage, ...)
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Début de projet

Mise en place d'un
plan de gestion des
données (PGD)

— (B

Pendant le projet Fin du projet
Gestion des données Partage des données
suivant les principes “aussi ouvert que

FAIR possible, aussi fermé
que nécessaire”
Mise a jour du PGD
Entrep6ts de données

Open Access des

MADBT publications

Metadata And Data Brokering Online Tool

Madbot - ODATIS - 12 mars 2024
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Pourquoi Madbot ?
Revenons aux sources
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Notre objectif

~<omp OPIDoR

\

y N “AAENA
European Nucleotide Archive ‘::EE::-
' = EMBL-EBI &
Data +
EEERJ%/I\%%E recherche.dqta.gouv.fr
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Notre objectif
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Et les données ? N solutions de stockages, N organisations...

] o .
— « IFB o+ OMERO

Ga Iaxy INSTITUT FRANCAIS DE ' BIOINFORMATIQUE

Explore Tags Shares

Histol c+me 8 / shared / g
i 2 e o (5]
h dat: 3¢ - ifi
search datasets (21 Name Last Modified - 3, rootroot
HG00408 @8 bank 2 years ago fig new_test_project
e ™ data 2 years ago - (i testproj 4
1257 GB. L2 4 e
& home 2 years ago - {@ muttifile 2
6:FastaCondatal:Raw @ & X ™ ifbstor! &Gt 550 | vsi-ets-test-jpg2k.vsi [001 C405, C488]
Data vsi-ets-test-jpa2k.vsi [macro image
| mfs 4 years ago i jeg [ ge]
5:FastQCondatal:Web @ &' X . » [l ndpi 2
. 8 projects 2 years ago + [l no_file_image 1
4:FastQCondata2:Raw @ &' X @8 scratch 2 years ago » (i regular_images 2
Data e
@ software 2 years ago {i@ Orphaned Images

3:FastQCondata2: Web @ ¢ X
page

2: EBISRA: ERR3988762 @ ¢ X
-2

1: EBISRA: ERR3988762 @ ¢' X
1

19.0 MB
format: fastqsanger.gz, database: ?

ftpiftp.sra.ebi.ac.ukjvol1/fasta/ERR398
BEOWw ? ®>e

SERR3988762.1 ABD404:156:HV37TOSXX:3:2107:€
CTAACCCTAACCCTAACCCTAACCCTAACCCTAACCCTAACCC
222222222222722227
BERR3988762.2 AGD29
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Notre objectif
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Metadata
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Comment décrire au mieux les données? Avec un standard

In essence, a standard is an agreed way of doing something.

A standard provides the requirements, specifications, guidelines or characteristics
that can be used for the description, interoperability, citation, sharing,
publication, or preservation of all kinds of digital objects such as data, code,
algorithms, workflows, software, or papers.

source: https.//fairsharing.org/educational/

* °
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Standards, mais...

La soumission dans les entrepots publics
est souvent une tache complexe

Les procédures de soumission sont
hétérogenes.

Les métadonnées sont souvent
incomplétes, incohérentes,
redondantes ou insuffisamment
informatives.

[ ]
CIFB el

FRANCE

639,154 120,701 737,825 3,842,733
(32%) (74%) (74%) (92%)

Ontology term Boolean Integer
® Well-formed values = Invalid values

Timestamp Value set

Quality of dictionary attributes in NCBI BioSample
according to their type, in Goncalves et al., 2019

Madbot - ODATIS - 12 mars 2024 23


https://www.nature.com/articles/sdata201921

Standards, mais... | o

Il existe des milliers de bases de données,
de logiciels et de ressources en biologie
dont le niveau d'adoption des standards
est inégal.

Il n'est pas toujours facile pour les
biologistes et les bioinformaticiens
d'identifier et d'utiliser les standards
appropriés....

1641 databases in NAR Database 2021
Rigden et al, 2021

< IFB E’(XF Madbot - ODATIS - 12 mars 2024 24
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https://academic.oup.com/nar/article/49/D1/D1/6059975

Standards, mais...

® °
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HOW STANDARDS PROUFERATE:

(65 A/C CHARGERS, CHARACTER ENCODINGS, INSTANT MESSAGING, ETC)

SITUATION:

THERE. ARE
|4 COMPETING
STANDARDS.

W7 RiDICULOLS!

WE NEED To DEVELOP

ONE UNIVERSAL STANDARD

THAT COVERS EVERYONES
USE CASES. YERH!

\O J

)

SOON:

SITUATION:
THERE. ARE
|5 COMPETING
STANDPRDS.

Source:; https://xkcd.com/927/

Madbot - ODATIS - 12 mars 2024
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Notre objectif

) S
Data 4 S ENA
> European Nucleotide Archive (88320,
< EMBL-EBI

<_

Metadata
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J’ai mes données, mes métadonnées, j’ai fait le plus gros (&)

La European Nucleotide Archive (ENA) est it | B ] WL e

une plateforme ouverte pour la gestion, le

partage, l'intégration, I'archivage et la
diffusion des données de séquence.

Overall ENA Research Project

Raw Reads

EXPERIMENT

Data Analyses

Determines data
release and ownership

Sequenced Biomaterial .

Holds metadata

Holds data files

IFB el
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Study Y N Y
Sample ¥ N
Read data Y: Y Y
Genome Assembly N Y} N
Transcriptome Assembly N Y N
Template Sequence N Y N
Other Analyses N N Y

<PROJECT_SET>
<PROJECT alias="iranensis_wgs">
<NAME>WGS Streptomyces iranensis</NAME>
<TITLE>Whole-genome sequencing of Streptomyces iranensis</TITLE>
<DESCRIPTION>The genome sequence of Streptomyces iranensis (DSM41954) was obtained using
<SUBMISSION_PROJECT>
<SEQUENCING_PROJECT/>
</SUBMISSION_PROJECT>
<PROJECT_LINKS>
<PROJECT_LINK>
<XREF_LINK>
<DB>PUBMED</DB>
<ID>25035323</1D>
</XREF_LINK>
</PROJECT_LINK>
</PROJECT_LINKS>
</PROJECT>
</PROJECT_SET>

Source: https://ena-docs.readthedocs.io/en/latest/submit/general-guide/metadata.html

Madbot - ODATIS - 12 mars 2024
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https://ena-docs.readthedocs.io/en/latest/submit/general-guide/metadata.html

Les checklists pour les métadonnées

Une checklist définit les métadonnées Checklist: ERC000020 )

GSC MIxS plant associated

- - -
m I n I m a I es et o pt I o n n e I Ies atte n d u eS po u r Genomic [ package for reporting of measurements and observations obtained from the environment where the
sample was obtained. By choosing the environmental package, a selection of fields can be made from a relevant subsets of the GSC terms.
décrire un échantillon biologique

Checklist Fields @
Fitter fleids... ~ Q Field Name ii:r':m (Field Restriction) Requirement v (Units)
£4 . Filter by :
Elles sont basées sur les recommandations ot v ® o -
- - on-ssple tens experimental factor @ freetext optional
du Genomic Standards Consortium
information ploidy ® free text optional
le collectit
o number of replicons @ :es:rn:led regular expression @ optional
-
host disorder
» . Ve extrachromosomal elements @ Iresteted regular expression @ optional
La checklist la plus appropriée dépend du
focal environment astimated sibs @ rstoted regular expression @ optional
t d'échantillon :
ype d'échantillon : | pea——
- - measurement
.
tati fi text tional
https://www.ebi.ac.uk/ena/browser/checklists e e = o o o
o m samplevﬂlumemweighﬂmDNA ® restricted qular expre: ® ptional ot v
- -
characteristics
local environment nucleic acid extraction @  free text optional
conditions imposed
nucleic acid amplification @ freetext optional
ibrary size ® :“s:"c"’d regular expression @ optional
-
library reads sequenced @ Iostctd regular expression @ optional

[ ]
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https://www.ebi.ac.uk/ena/browser/checklists

Pour faciliter les soumissions, il existe des solutions

= Galaxy %QIFB
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La Science Ouverte dans la vraie vie S,

On ne peut pas s’engager vers la Science Ouverte a I'improviste

Un objectif (choisi ou imposé)
Un bon Plan (de Gestion de Données)
Les bons outils

L L ]
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ldée |

Et si on pouvait...

Identifier facilement
I’ensemble des données
associées a un projet de

recherche

o ]
IFB el

ANCE

&

L~

CFani

Accéder au contexte de
production et la
description de chaque
donnée

Accompagner la
publication des données

Madbot - ODATIS - 12 mars 2024
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Madbot

MADBC)T

Metadata And Data Brokering Online Tool

INSTITUT FRANCAIS DE ' BIOINFORMATIQUE
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Qu’est-ce que MADBOT ?

MADBOT (Metadata And Data Brokering Online Tool) est
une application web qui fournit un tableau de bord pour la
gestion des données et des métadonnées de recherche.

LU'application permet d’agréger les métadonnées autour de
projets scientifiques et d’identifier précisément ou sont
stockées les données au travers de nombreux connecteurs.

Elle accompagne également les chercheurs pour la
publication des données et des métadonnées vers un

grand nombre d’entrepobts généraliste (RGD, Zenodo, etc.)
et thématique (ENA, GEO, etc.)

° °
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Un jeune projet sur des bases solides L TS

@ penLink

2020
. ~

MADBOT

Sept. 2023

INSTITUT FRANCAIS DE" BIOINFORMATIGUE

2020 2022

OmicsBroker Metark
[ ] [ )
< IFB < IFB

* °
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Openlink

@penLink

En 2019, I'appel a projet Flash Science Ouverte de
I’ANR permet au projet OpenLink de démarrer a
I'lGBMC

Un consortium 100% IGBMC

- Département informatique (porteur)
- Plateforme d’imagerie
- 3 équipes de recherche

96KE€ de financement sur 24 mois

o N °
IFB el
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.‘—]4/ \‘{0) OMERO

Madbot - ODATIS - 12 mars 2024
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Le modele ISA

Un standard pour les données des sciences de |la
vie

Un modele pour représenter les métadonnées
expérimentales a travers 3 entités de base :

- Investigation : le contexte du projet

- Study : une expérimentation en un seul lieu

- Assay : une mesure spécifique qui cible un
trait avec une méthode et une échelle.

® °
IFB el
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investigation
high level concept to link
related studies

study
the central unit, containing
information on the subject
under study, its characteristics
and any treatments applied.

o a study has associated assays

assay
test performed either on
material taken from the
subject or on the whole initial
subject, which produce
qualitative or quantitative
measurements (data)

assay(s) assay(s)

J

()
=)
&3
£
(e
<)

names/location

external files in
cel native or other for-
mats a

data data

J
pointers to data file

Sources: https://isa-tools.org and :
https://isa-specs.readthedocs.io/en/latest/isamodel.html

Madbot - ODATIS - 12 mars 2024
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Metark

& MET/

Un projet qui a débuté juste avant la
collaboration IFB avec SpF pour la COVID-19

Metark un outil de data brokering pour
faciliter la soumission des données et des
métadonnées des sciences de la Vie dans des
entrepots internationaux

Sur une demande de I'ENA pour que I'IFB
deviennent le data broker national.

Basé aussi sur un modele ISA

L N
IFB el

ANCE

ENAWW € studio

European Nucleotide Archive

o0 o
oworDoR —= | @ METARK |— IFB
A@Deepo

mics

In coming (or not)

0 (c; z.l .) =7 Import
— Export
= Galaxy {E}EMERGEN-DB

v OpenLink

Madbot - ODATIS - 12 mars 2024 38



Une architecture commune

&) GitLab

e Synchrone

— Asynchrone

( Backend

@ PostgreSQL

@X CELERY

Lint
Coverage o
(100 %) g
g
Build v

& redis

Message broker

Build @

Test

Dgeno ﬁ

Lint

&) GitLab

API REST
5!
5

- NGINX

&

Monitoring

Frontend

~ @&

§'penlink
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&) GitLab

— Synchrone

— Asynchrone

( Backend

@ PostgreSQL

@ CELERY

Lint
Coverage o
(100 %) g
g
Build v

‘ redis

Message broker

=

Build @

Test

Lint

&) GitLab

django
i

API REST

V Vault

- NGINX

&

Monitoring

Frontend

®
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Fusion !

& MET!

Spécialisé dans la gestion
des métadonnées et qui

L()‘penLink

Spécialisé dans la
gestion des données et

qui souhaitait intégrer ne savait pour ou étaient
les métadonnées les fichiers de données a
soumettre

® °
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Madbot- Metadata and Data brokering Online Tool

Ok, je commence par le
tout vert, ¢a va calmer
tous ceux en collant

Vas-y mollo je crois

que les biologistes

les aiment bien AD/ ]Aﬁg >\
\g

® °
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Une nouvelle équipe de développeurs

Thomas DENECKER

Full stack developer & Scrum
master

Julien SEILER

Full stack developer & scrum
master

Laurent Bouri

Full stack developer

Imane MESSAK

Full stack developer

Full stack developer

Baptiste ROUSSEAU

o °
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Les fonctionnalités de MADBOT

® Description des projets de recherche au travers d’une structure
arborescente, dont le modele ISA (Investigation, Study, Assay)
Identification des données associées aux projets

Gestion et suivi des métadonnées

Gestion et suivi des échantillons biologiques

Tableau de bord de gestion des données

Publication des données

L N
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MADBOT et le modele ISA

Au sein de MADBOT, chaque projet de recherche est décrit sous la forme d’un
ensemble de nodes qui peuvent étre des investigations, des études (study) et
d’expériences (assay) sous la forme d’un arbre hiérarchique (modéle ISA).

Mais nous ne nous limitons pas qu’au modeéle ISA et nous prévoyons de mettre
en place de nouvelles collections de nceuds trés prochainement comme projets,
workspaces, etc.

Chaque élément de cet arbre peut étre associés a des données, des échantillons
biologiques (qui sont également des nodes) et des métadonnées.

[ ]
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Notre feuille de route

Nous souhaitons produire le plus rapidement possible
une application fonctionnelle.

Objectifs principaux

- Démontrer que nous pouvons associer a un arbre
ISA des données localisées sur différents systemes
de stockage (Galaxy et SSHFS)

- Démontrer que nous pouvons renseigner des
métadonnées pour un arbre ISA et ses données

- Démontrer que nous pouvons publier ces données
sur des entrepots de références thématiques (ENA)
et non thématiques (Zenodo).

LU'application Madbot capable de réaliser ces objectifs
est notre Minimal Viable Product (MVP)

° [ ]
< IFB el

Not like this....

Like this!

®© O ©

-
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Les connecteurs de Madbot pour le MVP
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Les connecteurs pour le futur de Madbot

=povp OPIDoR

Dataverse‘b%

T YO
Quand ? Aprés le MVP ou

par contribution
) .
¢« IFB el Madbot - ODATIS - 12 mars 2024
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Un projet Open Source sous licence

Le code source est hébergé sur Gitlab : hitps://qgitlab.com/ifb-elixirfr/madbot

[0 ¢ Institut Frangais de Bioinformatique > € Madbot

m Madbot ®

Group ID: 75576438 [ Leave group

Subgroups and projects  Shared projects  Archived projects

B

[ Q Search

| Name

a @ Madbot API &
API of Madbot, the Metadata And Data Brokering Online Tool

Q @ Madbot Client &

Web client for Madbot, the Metadata And Data Brokering Online Tool

Q @ Madbot doc &

Documentation for Madbot, the Metadata And Data Brokering Online Tool

) °
€ IFB E'I?ﬁ"
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v 1';
37 minutes ago
4 days ago

6 days ago
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https://gitlab.com/ifb-elixirfr/madbot

Le code est testé et controlé automatiqguement

API

Y

Qualité du code Sécurité du code et Test du build du Releasg - Build d’ung Image -'
(RUFF) des dépendances package python (semantic docker enswte_envoye
release) dans le registry

Client

)

Build d’une Image ™
docker ensuite envoyé
dans le registry

Release é-
(semantic
release)

Test du build de
I'application nuxt

Qualité de code
(eslint)

® ]
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Le code est releasé automatiquement

‘f Semantic release:
. Gestion des versions et publication des packages entierement automatisées

v1.0.0-dev.7

v Ressources 4

[ Code source (zip) &

[ Code source (tar.gz) &,
[ Code source (tar.bz2) &,
[ Code source (tar) &,

Collecte de preuves
[E] v1.0.0-dev.7evidences--7010556.json [ [ess) 6F5¢21d1 [
@® Collecté 1day ago

1.0.0-dev.7(2023-11-07)

Features

o Oauth toolkit (7dbe796)

-0-ab503574 © v1.0.0-dev.7 Publiéeily a un jour par ‘::.‘
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https://github.com/semantic-release/semantic-release#-semantic-release

Architecture de Madbot

Backend _Ressources

PostgreSQL |
Authentification oo

django

API Rest

Frontend Jr_
VA

Vuetify NUXTJS

Une couche d’asynchronie va bientét étre ajoutée.

o °
ZIFB e@ﬁ Madbot - ODATIS - 12 mars 2024 51



2 éléments clés dans cette architecture

Authentification

HAL

Partager-librement les savoirs

=+ Déposer

© s

v t int tional Un bien commun pour la
n rayonnement international Fechrehs
Vos publications sont faciles a trouver, bien
référencées par les moteurs de recherche et
interconnectées avec d'autres services (ORCID,
serveurs de preprint)

Les plus grands organismes de recherche et la
majorité des universités frangaises ont choisi
et soutiennent HAL, une infrastructure
publique, pérenne et responsable.
-~

< IFB 3

El?ﬁ
BIOINFORMATIQUE FRANCE

Login Login oublié
Login
Mot de passe Mot de passe oublié

Mot de passe

(J Prévenez-moi avant d'accéder a d'autres
services.

SE CONNECTER

Madbot propose un systeme d’authentification oauth 2 et une possibilité
d’interfacer n'importe quels identity provider.

N

HAL

open science

Sign in to ORCID

Email or 16-digit ORCID iD

example@email.com or 0000-0001-2345.6789

Password

Forgot your password or ORCID ID?

Don't have an ORCID iD yet? Register now

or

F=3

Access through your institution

G Sign in with Google

Madbot - ODATIS - 12 mars 2024



2 éléments clés dans cette architecture

Outil de gestion et de protection des identifiants

Pourquoi stocker les identifiants ?

_ Eviter de demander de se connecter sans arrét a des outils extérieurs

- Permettre de réaliser des taches asynchrones (publication, mise a jour des
métadonnées)

- Permettre de proposer un service de data brokering

L [ ]
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Un petit tour dans Madbot ?

1. Connection

L ]
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Un petit tour dans Madbot ?

2. Création d’un premier node

@ Parameters
Welcome
Mactot allows you 10 identily and track the cuts and matadata 35300ka%ed with hhe dforect 53008 of your reseasch projects
To 9ot started, create your frst mvestigaton
A BQALON B 10 8 QOnral resednch QUestion or Qoal
Yo rame
Q) Thomas Denecker =

L ]
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Un petit tour dans Madbot ?

2. Choisir comment créer le node

B Paametens
© New evestigaten
# Demo

N Tromas Desecker (=

Crrytwng saves

# Demo

reszarin

Cnoose how 15 croate T node
0 EMPTY INVESTIGATION

«f OEMO INVESTIOATION

L °
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Un petit tour dans Madbot ?

3. Page du node

88 Parameters Une démo  Everything saved
@ New investigation
# Une démo
~ £ Unedémo
investigation
DATALINKS @  METADATA
Nam
R Thomas Denecker &>

o °
IFB el
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STUDY SAMPLE

NEW DATALINK

items per page: | 10~ 0000

Madbot - ODATIS - 12 mars 2024
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Un petit tour dans Madbot ? A

4. Ajout d’'une description

i3 Parameters ! S
@ New investigation
# Une démo
v /£ Unedémo
investigation
Lorem ipsum dolor sit amet, consectetur adipiscing elit. Sed non risus. i lectus tortor, dignissim sit amet, adi nec, ultricies sed, dolor. Cras elementum ultrices diam. Maecenas ligula
massa, varius a, semper congue, euismod non, mi. Prain porttitor, orci nec nonummy. molestie, enim est eleifend mi, non fermentum diam nis| sit amet erat. Duis semper.\
DATA LINKS (@) METADATA  STUDY  SAMPLE
NEW DATALINK
Name Connections.
No data available
Items per page: | 10~ 0-00f0
@ Thomas Denecker = ?

e-2 IFB  elyir Madbot - ODATIS - 12 mars 2024 58

TUT FRANGAIS D BIOINFORMATIGUE FRANCE



Un petit tour dans Madbot ?

4. Création d’un datalink

Add a data link

@ choose a connector @ connect © sclectadata

Choose an existing connection Create a new connection from a connector

No more items

[ ]
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Un petit tour dans Madbot ?

4. Création d’un datalink

Add a data link
@ choose a connector © selectadata

Complete the form below to connect to Galaxy -
- Galaxy

Shared parameters
Galaxy is an open source, web-
Galaxy server URL based platform for data
intensive bi ical research.

Example : https://usegalaxy.org

Private parameters

Private login

Private password

CONNECT

[ ]
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Un petit tour dans Madbot ?

4. Création d’un datalink

Add a data link

@ choose a connector @ selectadata

B8 Unnamed history / E Galaxy

B transeq on data 24

B GetFastaBed on data 22 and data 21 .
Escherichia_coli_55989.fa

B Escherichia_coli_55989.fa aselld

Galaxy Dataset
B Escherichia_coli_536.predict.bed

CREATE DATALINK

[ ]
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Un petit tour dans Madbot ?

. -
5. Page du node
83 Parameters Une démo  Everything saved
@ New investigation
# Une démo
~ £ Unedémo
investigation
Lorem ipsum dolor sit amet, consectetur adipiscing elit. Sed non risus. isse lectus tortor, digni: sit amet, adipiscing nec, ultricies sed, dolor. Cras elementum ultrices diam. Maecenas ligula

massa, varius a, semper congue, euismod non, mi. Proin porttitor, orci nec nonummy molestie, enim est eleifend mi, non fermentum diam nisl sit amet erat. Duis semper.
DATALINKS @  METADATA  STUDY  SAMPLE

NEW DATALINK

Name Connections

Cuffdiff on data 181, data 179, and data 297: TSS groups FPKM tracking . :’;::yll‘yﬁf!

tems perpage: | 10 v | 1101

R Thomas Denecker

g)lFB el II'.
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Un petit tour dans Madbot ?

5Bis. Page du node pour un projet plus riche

83 Parameters

@ New investigation

v /£ Une démo

~ £ Growth control of the eukaryote c...
> ] Atime course analysis of trans...
{1 Study of the impact of change...

> § metabolite profiling

> § protein expression profili...

> § transcription profiling

R Thomas Denecker £3

o ]
é—/IFB elixir

BIOINFORMATIQUE FRANCE

Growth control of the eukaryote cell: a systems

) : Everythi
biology study in yeast ! verything sav

T Study of the impact of changes in flux on the transcriptome, proteome, endometabolome and exometabolome of the
yeast Saccharomyces cerevisiae under different nutrient limitations

study
We wished to study the impact of growth rate on the total of mRNA proteins, and ins. i il of any iti or other effects. To
achieve this, we carried out our analyses on yeast grown in steady-state chemostat culture under four different nutrient limi (glucose, and sulfate) at three different

dilution (that is, growth) rates (D = u = 0.07, 0.1, and 0.2/hour, equivalent to population doubling times (Td) of 10 hours, 7 hours, and 3.5 hours, respectively; u = specific growth rate defined as grams of
biomass generated per gram of biomass present per unit time).

METADATA

DATA LINKS (@ AssAY @ SAMPLE

NEW DATALINK

Name Connections

No data available

Items perpage: | 10~ 000f0

Madbot - ODATIS - 12 mars 2024
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Un petit tour dans Madbot ?

6. Gestion des membres

Growth control of the eukaryote cell: a systems biology study inye... x

Members s e Qd

Member

@ Anne Onymous @aonymous manager

@ Baptiste Rousseau @brousseau owner
@© John Doe @jdoe owner

ltems perpage: 10 ~  1-30f3

[ ]
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Nous avons une doc !

Pas encore tres compléete mais elle est en cours de rédaction

The documentation is under construction abet on of Madbot.

N Madbot documentation @ IFB-ElixirFr/madbot

Doc

Madbot

Madbot (Metadata And Data Brokering Online Tool) is a web.
application that provides a dashboard for managing research
data and metadata. Its philosophy is to aggregate metadata
around scientific projects by creating links, via connectors, to
where the data is stored without storing the datasets

themselves.

Get started

Connectors !

Its phil isto around scientific projects by creating links, via connectors, to where the data is stored without storing the

datasets themselves.

These connectors make Madbot highly flexible and adaptable to a wide range of research environments. It already interfaces with many data

management and analysis tools used daily by such as i y (Labguru, eLabFTW), file storage systems
(NAS, Seafile), research data warehouses (Zenodo, very soon ENA), web-based analysis platforms (Omero, Galaxy) and cluster infrastructures
via SSH. The ication i is based on the ISA (Investigation, Study, Assay) standard, enabling connectors to be created

with virtually all the tools.

Madbot offers a cross-disciplinary view of the data and metadata for each research project. It enables researchers and their teams to gradually
adopt a virtuous approach to managing their data, while helping them to achieve FAIR publication.

All the developments and results of this project will be made available to the entire scientific ity on the GitLab ive platform under

an open licence.

° °
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Et apres ?
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La suite pour le MVP

Créer une connexion a un connecteur SSHFS

Créer un lien secondaire entre un datalink et un Sample

Importer une collection de métadonnées (checklist) dans un node

Saisir la valeur d’'une métadonnée pour des types simples (Text, Choice list)
Sélectionner un ensemble de datalinks pour démarrer une publication
Créer une publication au travers d’un connecteur Zenodo

Suivre I'état d’'une tache de publication (tdche asynchrone)

Consulter les identifiants de publication associés a un datalink

Créer une publication au travers d’'un connecteur ENA

OO0 O0OODOOD-O DO 0O 0o

> .
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Les perspectives apres le MVP ?

- Bancher d’autres systémes d’authentification
- LifeScience AAI (Elixir)
DOI
GitLab (déja testé)

- Ajout des nouveaux connecteurs

- Recherche data gouv
- PGD (opidor et DSW)
IRODs

Proposer de la formation pour le déploiement et l'utilisation de Madbot
Proposer un hackathon pour le développement de nouveaux connecteurs

L {
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Merci !
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