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Institut Francgais de Bioinformatique - Les formations

FAIR data PLANT PHENO 2023

Accueil | Cours | Eormations IFB sur le theme du FAIR | EAIR-DATA | EAIR data PLANT

v (Généralités Tout replier
Tiny URL pour accéder a ce moodle

https://tinyurl.com/plant-pheno-forma-2023

-

v Présentation de la formation (vzarau®)

Présentation de la formation

Le but de cette formation est double :

* diffuser auprés des Référents Données Opérationels (RDO) les bonnes pratiques pour une gestion FAIR des données de phénotypage de
plantes

* consolider et préparer la diffusion d'une formation modulaire adaptée a un maximum de besoins, du débutant qui souhaite partager des
données standardisées dans Recherche Data Gouy, a I'utilisateur avancé qui souhaite faire de la sémantique ou utiliser des portails de
données fédérés.

La formation se déroulera sur 2 jours avec une alternance de présentations générales et techniques et d'ateliers pratiques.

Objectifs pédagogiques

A la fin de cette formation, les participants auront acquis des connaissances théoriques et pratiques sur :
* |la gestion de données de phénotypage de plantes respectant les principes FAIR

* |'utilisation des standards de (méta)données de la communauté plante

* |'écosysteme des systemes d'informations utilisés par les unités INRAE et au-dela
lls auront également standardisé un jeu de données au format MIAPPE et identifié des pistes d'amélioration pour la gestion de leus données.

Cette formation est organisée par la plateforme PlantBioinfoPF.
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v Informations pratiques

La formation aura lieu en présentiel a Paris, a I'h6tel Provinces Opéra
Adresse : 36, rue de I'Echiquier, 75010 Paris (cf. plan d'acces).

https://moodle.france-bioinformatique.fr/course/view.php?id=17


https://tinyurl.com/plant-pheno-forma-2023
https://www.hotel-provinces-opera.com/acces/
https://moodle.france-bioinformatique.fr/
https://moodle.france-bioinformatique.fr/course/index.php
https://moodle.france-bioinformatique.fr/course/index.php?categoryid=2
https://moodle.france-bioinformatique.fr/course/index.php?categoryid=10
https://moodle.france-bioinformatique.fr/course/view.php?id=17
https://urgi.versailles.inrae.fr/
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Accueil et déjeuner : jeudi 15 juin 2023 a partir de 12h
Début de la formation : jeudi 15 juin 2023 a 13h30
Fin de la formation : vendredi 16 juin 2023 a 16h30

La formation est financée par Phenome Emphasis.
L'URGI prend en charge I'organisation et les paiements.

v Prérequis

Chaque participant doit venir équipé d'un ordinateur portable.

Cours : FAIR data PLANT PHENO 2023

Il vous est fortement conseillé d'apporter I'un de vos jeux de données de phénotypage pour la partie pratique, qui consistera a standardiser

votre dataset.

v EqQuipe pédagogique
Formateurs
Célia Michotey

Cyril Pommier

Orateur invité
Isabelle Alic

v Programme et supports

Horaire Titre
JOUR1
12h - 13h30 Accueil et déjeuner

13h30 - 14h30 Introduction

14h30 - 16h Module 1: Données FAIR

16h - 16h30 Pause

16h30 - 17h Module 2 : Environnement et outils de travail
17h - 18h30 Module 3 : Standards de (méta)données
20h Diner

JOUR 2

9h - 10h30 Module 4 : TP MIAPPE

10h30 - 11h Pause

11h - 12h30 Module 5 : Partage & Ecosystéme Sl

12h30 - 13h30 Déjeuner

13h30 - 14h Module 6 : Présentation de Sl - FAIDARE
14h - 15h15 Module 6 : Présentation de S| - OpenSilex
15h15 - 15h45 Module 6 : Présentation de S| - RDG MIAPPE
15h45 - 16h Pause

16h - 16h30 Bilan et Conclusions
Ressources

Orateur

Célia Michotey
Cyril Pommier
Célia Michotey

Cyril Pommier

Cyril Pommier

Célia Michotey
Cyril Pommier

Célia Michotey

Cyril Pommier
Isabelle Alic

Cyril Pommier
Célia Michotey
Cyril Pommier

Support

Module0.1_IntroFormation.pptx
Module0.2-PlantBioinfoPF-nutshell.pptx
Module1 FAIR Data.pptx

Module2 EnvTravail.pptx

Module3.1_metadata.pptx
Module3.2 MIAPPE.pptx

Module4 HandsOn.pptx

Moduleb.1 PartageValo.pptx
Module5.2 EcosystemeSl.pptx

Module6.2 FAIDARE-overview.pptx
GDrive ou ppt
Module6.3 RDG-MIAPPE.pptx

Pendant la formation, écrivez vos questions et remarques sur le slido dédié : slido.com, code #2847487

Nous utiliserons également les outils d'animation suivants :
o Scrumblr :
= https://scrumblr.ethibox.fr/fair (module 1 - FAIR)

https://moodle.france-bioinformatique.fr/course/view.php?id=17
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https://moodle.france-bioinformatique.fr/pluginfile.php/638/course/section/118/Module0.1_IntroFormation.pptx?time=1686780026310
https://moodle.france-bioinformatique.fr/pluginfile.php/638/course/section/118/Module0.2-PlantBioinfoPF-nutshell.pptx?time=1686776530531
https://moodle.france-bioinformatique.fr/pluginfile.php/638/course/section/118/Module1_FAIR_Data.pptx?time=1686776545948
https://moodle.france-bioinformatique.fr/pluginfile.php/638/course/section/118/Module2_EnvTravail.pptx?time=1686776573423
https://moodle.france-bioinformatique.fr/pluginfile.php/638/course/section/118/Module3.1_metadata.pptx?time=1686776591330
https://moodle.france-bioinformatique.fr/pluginfile.php/638/course/section/118/Module3.2_MIAPPE.pptx?time=1686776611563
https://moodle.france-bioinformatique.fr/pluginfile.php/638/course/section/118/Module4_HandsOn.pptx?time=1686777488240
https://moodle.france-bioinformatique.fr/pluginfile.php/638/course/section/118/Module5.1_PartageValo.pptx?time=1686778748649
https://moodle.france-bioinformatique.fr/pluginfile.php/638/course/section/118/Module5.2_EcosystemeSI.pptx?time=1686778778047
https://moodle.france-bioinformatique.fr/pluginfile.php/638/course/section/118/Module6.2_FAIDARE-overview.pptx?time=1686776684906
https://docs.google.com/presentation/d/10EXGp_k736jYPvSQwG2daR5tZ2Aw7fCo/edit?usp=sharing&ouid=111965135250239331246&rtpof=true&sd=true
https://moodle.france-bioinformatique.fr/pluginfile.php/638/course/section/118/OpenSilex.pptx
https://moodle.france-bioinformatique.fr/pluginfile.php/638/course/section/118/Module6.3_RDG-MIAPPE.pptx?time=1686776702129
https://www.slido.com/
https://scrumblr.ethibox.fr/fair
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= https://postit.colibris-outilslibres.org/alj7pheno-rdo-2023-standard-c-quoi (module 3 - standard de données)
o Slido : https://www.slido.com, code #2847487 (modules 1 et 5)
o Mentimeter :

= https://www.menti.com/alomgvao7pwn (module 3 - expérience phénotypage)
= https://www.menti.com/alelbo7kkijz (module 3 - matériel biologique)

Data Sharing and Management Snafu in 3 Short Acts
by Karen Hanson, Alisa Surkis & Karen Yacobucci

NYU Health Sciences Libraries
August 3, 2012 (Last Update: December 12, 2012)

URL
what-is-datastandard

Marquer comme terminé

Module3.2_MIAPPE slide 13

DOSSIER
Dataset exemple mais (DROPS)

Marquer comme terminé

DOSSIER
Dataset exemple peuplier (POPYOMICS)

Marquer comme terminé

DOSSIER
Supports de formation

Marguer comme terminé

https://moodle.france-bioinformatique.fr/course/view.php?id=17
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https://postit.colibris-outilslibres.org/a1j7pheno-rdo-2023-standard-c-quoi
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https://moodle.france-bioinformatique.fr/admin/tool/dataprivacy/summary.php
https://download.moodle.org/mobile?version=2022041901.04&lang=fr&iosappid=633359593&androidappid=com.moodle.moodlemobile
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https://moodle.france-bioinformatique.fr/mod/folder/view.php?id=251

