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La sélection génomique (SG) permet de prédire la valeur génétique d’individus candidats a la sélection a partir de leurs génotypes
et d’'un modele de prédiction calibré a partir des performances et des génotypes d’une population de “référence”. La SG permet
une sélection précoce, sans avoir besoin d'évaluer la performance individuelle, mais pose des questions sur son efficacité
statistique (précision des prédictions ou r?), économique, sa place et son impact dans l'organisation des schémas de sélection.

109 CHERCHEURS, INGENIEURS ET DOCTORANTS 20 ESPECES ANIMALES ET VEGETALES

4 Départements INRAE : GA (31 personnes), BAP (46
personnes), ECODIV (12 personnes), ECOSOCIO

(3 personnes)

+ CIRAD (10 personnes), IFREMER (2 personnes), SYSAAF
(2 personnes), IFVV (1 personne), AgroParisTech (1
personne), I'Institut Agro Montpellier
(1 personne).

Abeille, Abricotier, Ble, Bovins, Caprins, Cheval, Mais,
Ovins, Peuplier, Pin maritime, Plantes fourrageres, Pois,
Poissons, Pommier, Porc, Riz,
Tomate, Vigne, Volaille...

QUESTIONS

Disciplines représentées: DE RECHERCHE
Génetique quantitative,
Statistiques, Economie

r2

Pour un effort de recherche donné,
qguelle est I'efficacité de la sélection
génomique vs. conventionnelle?

Quelle est la précision de la
prédiction des valeurs génétiques
basée sur I'information génomique?

OUTILS
COLLABORATIFS

INTERETS DU
RESEAU ET

Quelle est |la meilleure maniere
d’intégrer la Sélection Génomique dans
les programmes de sélection?

Comment intégrer les données
multi-omiques dans les prédictions?

EXEMPLES DE
PRODUITS

Un espace partage

Comment prédire des caracteres
adaptatifs?

Comment prendre en compte des
criteres d’utilité sociétale?

Une liste de diffusion
- Lieu privilégié
d’échanges autour de
la SG, multi-especes
et pluri-disciplinaire

Comment utiliser la SG pour
mieux geérer la diversité des
populations en sélection ?

Quel impact sur I'organisation
de la recherche et |a
propriété Intellectuelle?

2 RENCONTRES

ANNUELLES - Partage d’expérience autour

des modeles, outils et approches

- Présentation et discussion des
résultats obtenus par les membres du réseau
dans le cadre de projets financeés par ailleurs

- Contribue a la formation des chercheurs et
des doctorants

- Réponse a des appels a proposition de recherche (MP DIGIT-

| | o i kﬁﬂ”“i‘é " BIO, PEPR Agroécologie et Numérique et PEPR Sélection
- 18 reunions depuis 2013 =~ g gl Végétale Avancée), co-encadrement de doctorants.

eeeeee

—> 15 Séminaires résidentiels
de 3 jours et 3 webinaires

- Citations dans les remerciements d’articles (Brard et al.,
Carillier et al., Rio et al.; Seye et al., ...), présentation du
réseau (SIA 2014, IWIN 2018, ....), contributions a ouvrage de
synthese (« Complex trait prediction », Ahmadi et
Bartholomeé).

- Dernieres editions: o
env. 45 participants

Santander,

- Article de synthese : R2D2 et al. (2021), How and why
switching to genomic selection: lessons from plants and
animals. Frontiers in Genetics.

CCCCC

Animation du réseau:

Vous souhaitez rejoindre le réseau, contactez-nous
- Laurence Moreau

- Christele Robert-Granié

- Aline Fugeray-Scarbel
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