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Caractérisation des mycoplasmes respiratoires équins détectés en France en 2020 et 2021 

Les bactéries du genre Mycoplasma :

▪ Petite taille cellulaire

▪ Petit génome → nécessite des milieux et des 
conditions de croissance spécifiques

▪ Essentiellement responsables d’infections 
pulmonaires ou génitales pour les espèces 
pathogènes 

Incubation (3-8 jours) 37.5°C, 5% CO2

Incubation 37.5°C, 5% CO2 200µl dans un milieu spécifique
des mycoplasmes

200µl dans un milieu spécifique

des mycoplasmes sans 
indicateur de pH coloré

rt-PCR  avec des amorces 
ciblant le gène codant l’ARNr 
16S de Mycoplasma spp. et le 

gène Tuf de M. felis2,3

Observation journalière de l’apparition d’un trouble 
et/ou d’un virage coloré et application d’un protocole 

d’isolement optimisé

puis extraction de l’ADN

Identification si positif 
en rt-PCR

Culture

rt-PCR

Identification si 
isolement d’une souche 

▪ Les LDPCR obtenues sont de 6,00.10-6, 4,20.10-6 et  1,35.10-5

ng/µL pour M. equirhinis, M. felis et M. pulmonis
respectivement. 

▪ La sensibilité de la méthode donne une différence maximum 
de 2 log10 UFC/mL détectables entre les espèces pour les 
techniques utilisées.

Matériel et méthodes

Afin d’exclure un potentiel biais de détection et d’identification par espèce de la méthode, la Limite de Détection de la rt-PCR (LDPCR) et la sensibilité de la méthode ont été
déterminées, en utilisant respectivement des extraits d’ADN quantifiés et des suspensions bactériennes calibrées de trois souches ; M. equirhinis (souche terrain), M. felis (souche
terrain) et M. pulmonis (NCTC 10139), selon les recommandations de la norme AFNOR (NF U47-600-2).

1428 chevaux français avec 
présence de signes 

respiratoires variés dans 
leur nature et leur intensité 

le jour du prélèvement

Prélèvements 
respiratoires envoyés par 
les vétérinaires à LABÉO 

(78% de LT et 22% de 
LBA)

Résultats

Séquençage Sanger du gène codant 
l’ARNr 16S bactérien4

PCR spécifiques d’espèces
M. pulmonis/M. equirhinis2,5
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Contexte et objectifs
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Résultats obtenus par rt-PCR et culture sur les 1428 prélèvements analysés

Résultats d’identification obtenus sur les extraits ADN positifs en rt-PCR (A) et les souches 
isolées (B)
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Prévalences des bactéries du genre
Mycoplasma spp. en fonction de la matrice

www.msdvetmanual.com
Colonies de M. equirhinis, loupe 

binoculaire X115, LABÉO

Mycoplasma sp, microscope 
électronique X72 0001

Co-Financeurs : 
1: Allam et Lemcke, 1975 (The Journal of hygiene), 2: Van Kuppelveld et al., 1992 (Applied and
environmental microbiology), 3: Söderlund et al., 2011 (Journal of veterinary diagnostic investigation)
4: Johansson et al., 1998 (Methods in molecular biology), 5: Robinson et al., 2006 (HBLB Veterinary
Newsletter)

Références

▪ Prévalence des mycoplasmes de 18,6% dans la population étudiée

• Détection plus importante dans les lavages trachéaux 

• Prédominance de l’espèce M. equirhinis

• Pas de détection ou d’isolement préférentiels de cette espèce

Mycoplasma equirhinis : 

• Diversité ? : Analyse phénotypique et génotypique des souches isolées

• Implication clinique ? : Comparaison des prévalences versus score clinique 

Dans la sphère respiratoire équine : 

▪ Trois espèces décrites depuis 1975 :  M. equirhinis, M. felis 

et M. pulmonis → Implication clinique non démontrée

▪ Détectées par rt-PCR dans 15% des prélèvements des voies 

respiratoires profondes, Lavages Trachéaux (LT) et Lavages 

Broncho-Alvéolaires (LBA), envoyés à LABÉO

Responsables de signes 
cliniques respiratoires et/ou de 

baisse de performance ? 

LT 
(n=1107)

LBA
(n=321)
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Échantillons positifs au

genre Mycoplasma spp.
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genre Mycoplasma spp.
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M. equirhinis

M. pulmonis

M. lipophilum

Espèces d'un

autre genre que

Mycoplasma

Échec

d'identification

M. felis

81% 99%

Conclusions Perspectives


