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Impression
La taille de cette affiche est de 
121,9 cm (largeur) sur 91,5 cm 
(hauteur). Elle doit être imprimée 
sur une imprimante grand format.

Personnalisation du 
contenu
Les espaces réservés de cette 
affiche sont déjà mis en forme. 
Pour ajouter du texte, tapez
dans les espaces réservés ou 
cliquez sur une icône pour ajouter 
un tableau, un graphique, un 
graphique SmartArt, une image ou 
un fichier multimédia.

Pour ajouter ou supprimer des 
puces, cliquez sur le bouton Puces 
sous l’onglet Accueil.

Si vous avez besoin d’espaces 
réservés supplémentaires pour les 
titres, le contenu ou le texte du 
corps, effectuez une copie de ce 
dont vous avez besoin, puis 
insérez
repères actifs de PowerPoint vous 
permettront d’aligner votre 
élément avec les autres.

Vous souhaitez utiliser vos propres 
images
avec le bouton droit sur une image, 
puis choisissez Modifier l’image. 
Conservez les  proportions des 
images quand vous les 
redimmensionnez en faisant glisser 
un coin.
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• Analysis of 16S metagenomic data :                            
Bioinformatics & Statistics (1)

• Introduction to Galaxy

• NGS analysis under Galaxy environment

• Linux

• etc. (complete list on http://migale.jouy.inra.fr)

Avalaible trainig sessions

• Command line

• Galaxy server

Support on avalaible tools

• Command line tools

• Galaxy tools

• R packages

• etc.

Installation of new tools

Benchmarks

TutorialsWorkflows

Best 
practices / 

FAQ
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FROGS: Find Rapidly OTU with Galaxy Solution. In: The 
environmental genomic Conference, Montpellier, France
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