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L’Orobanche rameuse (Phelipanche ramosa (L.) Pomel.) est une plante 
holoparasite obligatoire se développant sur une gamme très large d’hôtes 
sauvages et cultivés. En France, elle présente différents types génétiques 
(pathovars) caractérisés par une divergence génétique associée 
préférentiellement à une espèce cultivée d’hôte (notamment le colza, le tabac et le 
chanvre). L’Orobanche rameuse peut aussi se développer sur plusieurs dizaines 
d’espèces caractéristiques de la flore adventice des grandes cultures, et ainsi se 
maintenir au sein d’une parcelle, même en l’absence de la culture hôte durant 
plusieurs années. Connaitre la sensibilité de la communauté adventice à cette 
plante parasite pourrait permettre d’anticiper les risques associés à la présence de 
l’Orobanche rameuse. Plusieurs études récentes ont mis en évidence l’existence 
d’un signal phylogénétique pour différents traits caractérisant les hôtes d’un 
parasite au sein d’un groupe d’espèces ; les espèces apparentées présentant des 
valeurs de traits plus similaires que le simple hasard. L’existence d’un signal de ce 
type, lié à la sensibilité à l’Orobanche, pourrait constituer un prédicteur potentiel 
du risque d’infestation d’une communauté[1]. Dans le but d’évaluer cette 
hypothèse, nous avons étudié 2 pathovars (associé au colza et au chanvre) en 
vue de caractériser la capacité de l’hôte à induire la germination des graines 
d’Orobanche rameuse, en nous intéressant à 12 espèces de la famille des 
Fabacées. Pour chaque pathovar, nous avons évalué le taux de germination des 
graines d’Orobanche rameuse induit par chaque espèce hôte. Ensuite, en nous 
appuyant sur un arbre phylogénétique construit sur la base des séquences d'ADN 
(gènes rbcL et matK), nous avons recherché l’existence d’un signal 
phylogénétique via l’indice K* de Blomberg[2], les espèces d’hôtes étant réparties 
dans différentes tribus relativement éloignées sur l’arbre phylogénétique.  
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