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Moorella thermoacetica/thermoautotrophica et Geobacillus stearothermophilus sont deux
bactéries thermophiles formant des spores. Ces deux espéces sont responsables de 75% des
altérations de conserves aprés incubation prolongée a 55°C (NF V08-401). Les spores
hautement thermorésistantes qu’elles forment peuvent notamment résister au processus
d’appertisation, Elles sont trés largement retrouvées dans "environnement et par conséquent
contaminent les lignes de transformation de légumes.

Compte tenu de leur caractére non pathogéne, peu d’études ont été menées sur la variabilité
génétique et phénotypique au sein de chaque espéce. Ces informations sont nécessaires pour
mieux comprendre leur écologie et ainsi définir une stratégie adéquate pour assurer la stabilité
des conserves,

Ce travail avait pour objectif de déterminer la diversité intra-espéces par typage moléculaire.
La méthode de M13-PCR a été choisie et appliquée pour le typage des deux espéces. Un total
de 130 et 88 isolats de G. stearothermophilus et M. thermoacetica/thermoauiotrophica
respectivement a été utilisé. Ces isolats proviennent de conserves non stables 4 55°C
analysées sur une période de 10 ans. Cing souches de collection (DSMZ) ont été rajoutées a
I"étude. L’ensemble des isolats a été classé en fonction du profil électrophorétique, obtenu
aprés amplification de la séquence du coliphage M13 et analyse du profil avec le logiciel
BioGene (Bio Profil, V99.04).

Nos résultats ont montré une importante diversité intra-espéce avec cctte méthode. Pour
chacune des deux espéces, 19 groupes ont été obtenus en prenant un seuil de similarité a 77%
ct un intervalle de confiance & 4%. Dans ces conditions, 87% des isolats de G.
stearothermophilus et 84% des isolats de M. thermoacetica/thermoautrophica appartenaient
respectivement & 10 et 7 groupes majoritaires. Au sein de chaque groupe ct entre les groupes,
aucune corrélation n’a pu étre éablie entre les souches et la nature du produit alimentaire, le
licu de fabrication de la conserve ou encore 1’année d’isolement. Le phénotypage d'un isolat
de chaque groupe génétique est en cours dans le but d’estimer la variabilité de propriétés
physiologiques comme la température et le pH de croissance, la sporulation et les propriétés
des spores (thermoréeistance et germination).
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Les bactéries thermophiles Sont recorewes comme la couse majeure de non-stabilités des conserves. Le duo constitué du
germe cnaérobie strict Mooreflls  thermoacetic fofrophica et du germe aéro-onoérobie focultatif
Geobacillus représente plus de 67% des cas de non-stabilité @ 55°C. Afin destimer la voriabilité
génétique des populations isolées de ccnserverie, lo méthode de typoge MI3-PCR a été odoptée avec les isclats de
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isolots de la col on wnation des groupes avaient abjectif de
choisir des souches en vue de la coroctérisation de la diversité physiologique ou sein des deux especes. e
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Cette étude s'est focalisée sur la caractérisation phénotypique de souches de & srearothermophilus
et M. thermoacetica/thermoautotraphica choisies par analyse de la diversité génétique des isolats de
la collection du CTCPA a lcide de la méthode de typage moleculoire M13-PCR. Les résultats
montrent une homogénéité des conditions de croissance des souches excepté & pH 5 pour
& stearothermophilus et @ 50°C powr M. thermoacetica/thermoautotrophica. D'outres caractéres
phénotypiques sont étudiés (T°C, pH, croissance en ence de NaCl, sporulation et reésistance

thermiyue des spores) afin de confivmer lu faible diversité phénotypique parmi les scuchea ayant
résistées aux barémes d'appertisation

SCENCE B INPACT oy




