
Protein	  descrip-on	  
m/z	  precursor	  
(average)	   z	  

Observed	  
monoisotopic	  
mass	  [M+H]+	  

Theore-cal	  
monoisotopic	  
mass	  [M+H]+	  

Delta	  mass	  
(Da)	  

Prosight	  
probability	  	  	  	  
E-‐value	  	   b	  ions	   y	  ions	  	  

Total	  
ions	  

AvBD	  2	  full-‐length	   1305.91	   3	   3913.7380	   3913.7178	   0.0202	   1.14E-‐04	   3	   5	   8	  

AvBD	  2	  pep;doform	  1	   961.92	   4	   3842.7092	   3842.6807	   0.0285	   1.E-‐07	   3	   7	   10	  

AvBD	  2	  pep;doform	  2	   933.41	   4	   3728.6644	   3728.6378	   0.0266	   9.36E-‐06	   6	   4	   10	  

AvBD	  2	  pep;doform	  3	   933.41	   4	   3729.6676	   3729.5967	   0.0709	   9.36E-‐06	   3	   6	   9	  

AvBD	  2	  pep;doform	  4	   951.16	   4	   3800.6676	   3800.6338	   0.0338	   4.35E-‐06	   6	   4	   10	  
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AvBD	  7	  full-‐length	   893.09	   6	   5350.5568	   5350.5139	   0.0429	   1.37E-‐06	   2	   13	   15	  
AvBD	  7	  pep;doform	  1	   878.58	   6	   5263.5274	   5263.4818	   0.0456	   2.84E-‐05	   2	   8	   10	  
AvBD	  7	  pep;doform	  2	   1250.34	   4	   4995.3936	   4995.3607	   0.0329	   5.08E-‐06	   5	   3	   8	  
AvBD	  7	  pep;doform	  3	   983.07	   5	   4908.3625	   4908.3287	   0.0338	   6.68E-‐08	   6	   5	   11	  
	  	   	  	   	  	   	  	   	  	   	  	   	  	   	  	   	  	   	  	  
AvBD	  1	  full-‐length	   751.37	   6	   4501.267	   4501.2236	   0.0434	   0.025	   5	   2	   7	  
AvBD	  1	  pep;doform	  1	   859.02	   5	   4288.1400	   4288.1011	   0.0389	   0.05	   3	   2	   5	  
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