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Introduction 1235

Les peupliers forment avec les saules la famille des Salicacées. Les 1227
premiers y constituant le genre Populus, les seconds le genre Salix. Le 1o
peuplier est un arbre dioique, diploide et possedant 19 chromosomes 1219
(2n=38). Trois espéces de peuplier sont endemiques en France: le 1207
peuplier tremble, le peuplier blanc et le peuplier noir. Deux especes sont I

originaires d’Amerique du nord et sont populaires en Europe, Il s’agit de 1202

1208

Populus deltoides et Populus trichocarpa (Berthelot et al., 2004). |20
Il y a nombreuses variétés ou cultivars a la disposition des populiculteurs. - 1206
lIs sont constitués de clones hybrides entres les espéces américaines P. =
deltoides et P. trichocarpa d’'une part et entre P.deltoides et P.nigra d’autre — %1222
1223
part' 1230
Certaines variétes sont utilisées en ornement, dans des brise-vents ou I
pour délimiter des parcelles. C’est le cas d’'une variété P. nigra cv. ‘ltalica’, e
de forme fastigiee, tres repandue dans le monde entier.
V4 . AN V4 . . ag. V4 . agn 1215
Cette etude vise a determiner la variabilite des peupliers en milieux e
urbain, plus particulierement au sein d’'une collection de P. nigra récolté au 1225

Québec. o

—— 1236

1224
1228

o B o B o EREO i o B o BREES By o B o B » B » BTG - SRRSO RO I i o IR O B o B o B o IR O Ry o B o B n IERE O R

-n

—— SanGiorgio
1203 °?
1220 F

1206 1207 — E Plantierensis
‘Saguenay 1207 ?
1209 F
1229 F

y\, - o

oath o @

\12{0.Y _
-._\’/\'—‘ f
\ Eas ,:_:’A\ \ \

\ . ’r . i, ; : ‘
N \ les ou‘rgf\// \1\2 1555 A

(\\.
\

— Ch Thewvestina
1204 ?
1205 ?

A
N

S

. e W\ ® o
& e N @23 <
oo N\ R 1R 17V R

7 6 5 4 3 2 1 0
AN Nere Figure 2: Dendrogramme (UPGMA) des distances genétiques calculées entre les individus génotypés a l'aide 6
BTN 2 1025 Wioce.Laireniinne PrOERG NN | 25 Sl i marqueurs microsatellites. Les individus sont codés en quatre chiffres. Le phénotype est indiqué a droite, F:
3 Jai7e Fastigié; N: non fastigié.
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Figure 1: Origine des échantillons analysés.

Matériel et méthodes

Récoltes de matériel végétal et extraction d’ADN

Les feuilles ont été prélevées et sechées en septembre 2013 par I'équipe du Dr N. Isabel
(Université de Laval, Québec). La figure 1 représente les 36 points d'échantillonnage. Les E—— p
coordonnées GPS ont utilisées pour rechercher les arbres sur Google Street Figure 3 : Exemples de photos extraites de Google Street view pour 2 arbres échantillonnés. A: 1218,
(https://maps.google.com/). Pour déterminer l'origine des échantillons de P. nigra, nous avons de forme fastigiee ; B: 1210, de forme non fastigiee (N).

utilisé des individus P. nigra de réference . San Giorgio pour le cultivar ornemental Italica, le
cultivar Plantierensis et le cultivar Thevestina.

L’ADN total a éeté extrait a partir des feuilles et des graines en utilisant un kit d’extraction , . .
(Macherey-Nagel) selon les instructions du fabricant. La préesence d’ADN dans les produits Résultats - Discussion
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d’extraction a ensuite éte vérifiee par dosage spectrophotométrique (Nanodrop).  Parmi les 36 echantillons analyses, il existe 22 genotypes distincts
Génotvpage (Figure 2). Cette diversité est plus importante qu’attendue étant
Les marqueurs microsatellites utilisés ont été : PMGC14, WPMS9, WPMS14, WPMS15, donnee la facilité de bouturage du peuplier.

WPMS18, WPMS22 (http://poplar2.cfr.washington.edu; Smulders et al. 2001; Van der Schoot et e Un seul individu est identique a la référence San Giorgio, meéme si le
al. 2000). £ iy - .

Les reactions de PCR ont éte réalisées dans un volume total de 10 pl selon les protocoles décrits dendrogramme rr,]et en e'\/ldence une difference en raison dune
dans Chenault et al (2011) et Monclus et al. (2012). Les polymorphismes des microsatellites ont absence de données pour I'un des marqueurs.

été visualisés en utilisant un séquenceur ABI PRISM 3500 (PE Applied Biosystems , Foster City, e Aucun échantillon n’est identique au cv. Plantierensis ou Thevestina.
CA). Les longueurs d'alleles SSR ont éte analysées a I'aide du logiciel GeneMapper. e Le clone plus fréquent est COmpOSé de 10 arbres. Ces arbres sont
Analyses réepartis sur une gamme de plus de 200 km de long. Ce clone n’'est
Le calcul de distance génétique entre les individus a été calculée a I'aide du logiciel Genalex donc probablement pas le résultat d’'un bouturage naturel. lls ont été

(Peakal et Smouse 2006). Le dendrogramme UPGMA a été construits a I'aide du logiciel Mega

(Tamura et al, 2007) bouturés par I'nomme. De plus, cette clonalité est corrélee de facon

cohérente avec le phénotype fastigié (Figure 3).
« Certains genotypes proches ne different que par un allele a un
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