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Résumé

Nous cherchons ici a prédire, par la simulatiosilico d'une population, I'efficacité d'une sélection
contre un pathogéene en utilisant un dispositif ca@nant un lot de Ncandidats a la sélection (en
principe préservés) et un lot de Bollatéraux soumis a un challenge contrélé. Lemanx des
deux lots (issus de parents 100 peres et 100 neoseses dans 10 plans factoriels 10 x 10) sont
élevés en famille mélangées, et les pedigreesomtusa posteriori par génotypage. A chaque
génération, les animaux soumis au challenge pezntattestimer les valeurs génétiques des parents
et donc de classer les candidats a la sélectios.shaulations reposent sur une simple stratégie de
comptage des animaux en fin de challenge.

La survie observée traduit la position d'une penémce sous-jacente (non observable mais avec un
déterminisme génétique comme les caracteres corauercabituellement séletionnés) par rapport
a un seuil (Wright, 1934). Le progres génétiqueaggirécié comme la différence de fréquence de
mortalité entre deux générations successives eposapt le seuil inchangé tandis que la variable
sous-jacente augmente sous l'effet de la sélection.

Selon les hypothéses classiques, le progres géaeétist influencé par la précision de I'estimation
des index servant au tri et par la pression detséfe Ces deux facteurs dépendent du résultat du
challenge, des effectifs génotypés sans oubliéritdbilité supposée du caractére, autrement dit la
proportion de variabilité observée expliquée paydaétique et exploitable en sélection..

Le gain apres un cycle de sélection est maximat podaux de mortalité de 0,6. Quand on sort de
d'une zone entre 40% et 70% de mortalité, le rassdt dégrade.

Si I'héritabilité est modérément élevéé&<(0,5) alors la réduction de la mortalité est tedsde.

Selon nos estimations, avec 4000 génotypages péoéam\,=3000 et N=1000), on arrive assez
rapidement (3 générations) a ramener le taux deafitérsous la barre de 10% d'animaux touchés
(en partant de 50%), ceci avec des hypothéses aof#tit raisonnables pour les paramétres
génetiques. Il faut surtout retenir que le gainéeSm'est aucunement proportionnel a l'effort de
génotypage.

Une hypothese forte de nos simulations est I'aggitle I'opérateur a reproduire a chaque génération
un challenge. Ce gain pourrait donc n'étre queritpde en cas de coévolution du pathogéne et de
I'hGte. Les résultats sont néanmoins tres encoandgie
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