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séne de résistance Rx confére & la pomme de terre une résistance extréme vis a vis du PVX
iato virus X). Dans ce systéme, I’étape de reconnaissance implique une interaction entre la
ine Rx codée par le géne de résistance et la protéine de capside (CP) du PVX, molécule
& ice. Deux copies du géne Rx, Rx 1 et 2, ont été identifiés chez deux vari€tés de pomme de
terre (Ritter et al., 1991). La cascade de signalisation conférant la résistance médiée par Rx 1
ure obscure, méme si il a ét6 montré que cette protéine interagit directement avec RanGAP2

que HSP90, SGT1 ou encore RAR1 (Azevedo et al., 2006). Dans ce projet, nous nous i
ssons, entre autre, A Pidentification de génes nécessaires i la résistance médiée par Rx. Pour |
teindre cet objectif, une plante Micro-Tom transgénique pour Rx1 a été générée puis a subit une
ufagendse & I'EMS. Une population de plus de 2000 familles M2 a ainsi ét€ obtenue puis criblée
out la survie i la nécrose systémique létale induite par I'inoculation d’une souche de PVX
urnant partiellement la résistance, la souche KH2. Cing familles mutantes, au phénotype clair
e sarvie, ont été identifides. L’analyse génétique montre 5 mutations indépendantes dont deux
ominantes. L’analyse moléculaire n’a révélé ancune mutation dans le géne Rx1 ou dans ceux
odant RanGAP2, SGT1, HSP90 et RAR1. L’expression de ces différents génes a été analysée par
CR quantitative, chez les familles mutantes par rapport a la lignée transgénique Rx1, ne mettant en
vidence aucune différence significative. Les différentes familles mutantes ont 6t€ également
ocitlées avec des isolats de PVX comportant des mutations aux positions 121 et 127 de leur CP,
ui sont connues pour étre critiques pour la capacité dlicitrice de la CP. Ces mutants avaient déja été
tilisées pour analyser des Nicotiana benthamiana transgéniques Rx et avaient permis de montrer
effet de ’hbte sur le développement de symptomes (Baurés et al., 2008). Des analyses par RT-
CR semi-quantitative et par western blot sur feuilles infectées en systémie montrent un
ontportement différentiel des PVX mutants en fonction de la famille de mutant de tomate
onsidérée. Des expériences d’agroinfiltration des différentes CP mutants sur les différentes
amilles de tomates mutantes corrélent bien avec le comportement d’infection des PVX mutants.
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