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L’infection de poulets par le virus du sarcome de
Rous qui appartient au groupe des rétrovirus
aviaires provoque l’apparition de tumeurs du
tissu conjonctif dont l’évolution est variable d’un
oiseau à l’autre. On peut ainsi observer des pou-
lets sensibles au développement des tumeurs,
dits «progresseurs» par opposition aux poulets
résistants, dits «régresseurs», chez lesquels la
taille de la tumeur va diminuer au cours du

temps. De nombreuses études ont montré que
le phénomène de progression/régression peut
être génétiquement contrôlé par le complexe
majeur d’histocompatibilité ou complexe B (Col-
lins et al, 1977; Schierman et al, 1977; Plachy et
al, 1979).

Au sein d’une population d’animaux B19,
typés par les techniques de sérologie classique,
nous avons sélectionné par croisements succes-

sifs 2 groupes de poulets, l’un appelé
«progresseur» et l’autre «régresseur». Une

seule opération de sélection a conduit à l’obten-
tion de 2 lignées divergentes, ce qui suggère
que le nombre de gènes contrôlant la résistance
aux tumeurs est faible.

Le complexe B du poulet comporte 3 classes
de gènes dénommés B-F (analogue de la

classe 1 des mammifères), B-L (équivalent de la
classe Il des mammifères) et B-G (classe IV, ex-
clusivement présente chez le poulet) pour les-
quels des sondes moléculaires ont été récem-
ment clonées (Bourlet et al, 1988; Goto et al,
1988; Guillemot et al, 1988). A l’aide de ces
sondes, nous avons étudié le polymorphisme
des gènes du complexe B chez les poulets B19 9
afin de déterminer si ces gènes comportaient
des différences qui pourraient rendre compte du
phénomène de progression/régression.

Nous avons analysé 31 sujets identifiés

comme progresseurs ou régresseurs à la suite
d’une inoculation expérimentale de virus. Les

profils de restriction des gènes de classe IV sont
identiques chez tous les poulets B19 et sont
ainsi en accord avec les données sérologiques.
En revanche, les résultats des hybridations ob-
tenues avec les sondes de classes I et Il per-
mettent de définir, au sein de la population B19,
6 sous-types différents. L’ensemble de ces don-
nées n’a pas encore permis d’établir une corré-
lation entre la présence d’un sous-type et le

phénomène de progression/régression. Ces

études devront être complétées par l’analyse
d’autres gènes associés au complexe B qui
viennent d’être identifiés, ainsi que par celle du

gène a de classe Il qui n’a pas encore été isolé,
dont le polymorphisme pourrait être responsable
des phénomènes de progression/régression.
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