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NCVP2. Les données obtenues indiquent que le segment 5 à une longueur de 1 581 paires de base. Pour
l’un des brins, on peut mettre en évidence un cadre ouvert de lecture unique qui s’étend sur 491 codons et
est délimité par des régions non codantes longues de 32 et 73 bases en 5’ et 3’ respectivement. Le premier
AUG de ce cadre de lecture est entouré des séquences consensus et une fois traduit devrait conduire à une
protéine de masse moléculaire de 58 654, soit une valeur légèrement supérieure à celle déterminée par
électrophorèse en gel de polyacrylamide pour NCVP2. Bien que jusqu’à présent on n’ait pas mis en
évidence de modifications post-traductionnelles de NCVP2, il existe quatre sites de glycosilation poten-
tielle en position 50, 168, 403 et 438. NCVP2 a été exprimé dans Ecoli en utilisant le vecteur inductible
pKK233-2. Après une induction par IPTG, on observe une accumulation de la protéine recombinante que
représente alors près de 7 % de protéines bactériennes. Ces résultats permettent d’envisager l’étude des
propriétés de cette protéine au cours du cycle infectieux.
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La protéine structurale la plus abondante dans les particules de rotavirus est la protéine de la

nucléocapside VP6. C’est aussi l’antigène de groupe commun à la majorité des souches de rotavirus
humaines et animales. Il a été décrit (Bastardo et ai 1981, Sabara et ai 1987) que des anticorps dirigés
contre cette protéine très immunogène ont une activité neutralisante in vitro vis-à-vis d’infection à
rotavirus. Nous avons introduit le gène n°6 du rotavirus simien SA11 codant pour la protéine VP6 dans le
gène TK du virus de la vaccine selon la technique décrite par Mackett et ai (1984). Un virus vaccine
recombinant porteur du gène 6 de rotavirus a été isolé et caractérisé par cartographie d’ADN. La

protéine VP6 est détectée par immuno-blot dans les cellules infectées par ce recombinant vaccine, mais,
contrairement à ce qui a été obtenu avec un vecteur baculovirus (Estes MK, communication personnelle),
n’est pas excrétée dans le milieu de culture. L’étude de la production d’anticorps anti-VP6 après
vaccination de souris à l’aide de ce recombinant vaccine et de leurs effets protecteurs ou neutralisants
vis-à-vis d’infections à rotavirus est envisagée.
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Salmonella enterica sérotype typhimurium (S typhimurium) est une entérobactérie qui provoque une
infection systématique mortelle chez la souris. Après franchissement de la barrière intestinale au niveau


